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CURRICULUM VITAE

Marieke van den Bosch werd op 17 juli 1975 te Stiphout geboren. Na het doorlopen van
de lagere school (Sint Trudo school) en middelbare school (Scholen Gemeenschap Jan
van Brabant) is zij in 1993 fysica gaan studeren aan de Universiteit van Utrecht. In 1994
begon zij de studie Moleculaire Wetenschappen aan de toenmalige Landbouw-
universiteit Wageningen. Gedurende deze periode heeft zij onder begeleiding van Dr. W.
R. Hagen de temperatuurs- en pH-afthankelijkheid onderzocht van de redox potentiaal
van ijzer-bevattende eiwitten en bij Organon in Oss onder begeleiding van Dr. R. Buma
onderzoek gedaan naar de relatie tussen de structuur en de biologische bindingsaffiniteit
van hormonen op grond van spectroscopische gegevens. Ter afronding van haar studie
heeft ze in Loughborough aan de University of Nottingham (VK) onder begeleiding van
Prof. Dr. W. Derbyshire verschillende wiskundige modellen gebruikt om NMR free-
induction decays te fitten van suikers in de glastoestand. Na haar studie te hebben
voltooid is zij in 1999 een promotie onderzoek begonnen onder leiding van Prof. Dr. G.
W. Canters aan de Universiteit Leiden. In deze studie zijn verschillende eigenschappen

van koper-bevattende eiwitten met behulp van rekentechnieken geanalyseerd.
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NAWOORD

Toen ik kwam solliciteren was er een plaats voor een onderzoeker in opleiding die
onderzoek zou gaan verrichten in het project ‘Modelling metal-based biological redox
reactions’. De doelstelling van het project zoals beschreven in de advertentie omvatte:
“ a) de ontwikkeling van een ‘force field’ voor metaal-centra in kopereiwitten; b) de
ontwikkeling van een gemengd klassieke/QM beschrijving van redox-eiwitten en -
enzymen die geschikt is om het gedrag in ruimte en tijd van deze eiwitten te simuleren;
¢) de analyse van de redoxeigenschappen en het mechanistische gedrag van koper
bevattende enzymen en eiwitten m.b.v. MD-simulaties”. Na 6 jaar hierop terugkijkend
kan ik concluderen dat het onderzoek beschreven in mijn proefschrift vrij nauwkeurig
het indertijd uitgestippelde plan heeft gevolgd. Dit is natuurlijk niet vanzelf gegaan en
graag wil ik een aantal mensen bedanken voor hun bijdragen.

Allereerst wil ik Marcel Swart bedanken voor zijn steun en enthousiasme in de
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van experimentele gegevens van de te simuleren kopereiwitten. De MD-groep in
Groningen ben ik zeer erkentelijk voor hun inspanningen om mij wegwijs te maken in de
Moleculaire-Dynamicasimulaties. Tevens wil ik Chris Oostenbrink bedanken voor het
installeren van verschillende modules en het helpen met de interpretatie van de
simulaties. Hiernaast wil ik Cees Erkelens en Anna Karawajczyk bedanken voor de
hardware en software support. Tevens was dit proefschrift niet tot stand gekomen zonder
al mijn vrienden die mij altijd weer wisten op te beuren als het even tegen zat met een
stevig biertje of een potje kaart en het voetbalteam waar ik altijd mijn frustratie op kon
botvieren. Tot slot wil ik mijn ouders bedanken die altijd voor me klaar stonden, of het
nou om een kapot vliegtuig in Ghana of een gebroken been ging en die misschien wel

meer zorgen hebben gehad over het project dan ik zelf.
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