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Epilogue

Dankwoord

Deze thesis was er niet geweest zonder support van vele mensen. Peter; al toen ik
nog als analist werkzaam was, heb ik de basis mogen leggen om verder te ontwikkelen
tijdens mijn promotie. Er was altijd ruimte om out-of-the-box te denken en nieuwe
dingen te proberen. Door samenwerking met het LGTC, via Johan enYavuz en collega’s
kon altijd gebruik gemaakt worden van de nieuwste technologieén. Rick, het was fijn
om te sparren en los te gaan met nieuwe ideeén. Zonder jouw hulp bij het labwerk
en het uitwerken van analyses hadden we nooit zo ver kunnen komen. Dit geldt ook
voor Jeroen en boven al voor Jerry. Jullie hebben me kennis laten maken met de wereld
van de bioinformatica. Eveline, je bracht een hoop fijne humor en nuchterheid, jouw
support, maar ook die van Sofia, Rene, Thirsa, Risha, Ron, Patricia, Monique, Denise en
Laura zorgde voor een inspirerende omgeving bij het FLDO.

De inspiratie om dit project te starten kwam zeker niet alleen van werk. Zonder
Martijn als grote broer en voorbeeld op het gebied van studie en wetenschap was
ik nooit zo ver gekomen, graag had ik dit traject met jou gedeeld... Gelukkig is de
steun van mijn ouders, mijn zus Simone en Geert (en natuurlik Pepijn) er altijd
onvoorwaardelijk geweest.

Het vertrouwen om het promotieproject te starten is ondersteund door meerdere
mensen. Reinout, maar ook zeker Loredana hebben me geinspireerd en overtuigd om
te gaan promoveren.Verder heeft de afwisseling van onderzoek en muziek me altijd
geholpen om met enthousiasme door te gaan. Marco, Dave, Sven, Marijn, Gil en Rob,
jullie hebben me geholpen de juiste balans te houden.

Bij het NFI mocht ik het laatste ‘stukje’ van de promotie afmaken. Team Research
heeft me welkom ontvangen en gesteund om alles af te ronden. Titia, momentum
houden en reéle doelen zetten voor jezelf, niemand kon me dit beter leren dan jij. Maar
ook Corina, Margreet, Francisca, wederom Jerry, Sofia, Natalie, Josja, Patrick, Jeroen
en alle fijne stagiaires hebben, samen met mijn coaching team Peter en Ate, mogen
meegenieten van alle geduld die er nodig was om zo ver te komen. Mijn beste vrienden
Gideon, Marco en Reinout en in het bijzonder natuurlijk Melanie hebben me gesteund
en me zo sterk geholpen tot deze afronding. Mel, het is heerlijk om hier nu met jou,
maar ook met Owen, Gwen en Jill van te kunnen genieten.
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Epilogue

Curriculum Vitae

Kristiaan (Johannes) van der Gaag was born on the 5th of June 1980 inVlaardingen,
the Netherlands. He completed primary school in Vlaardingen and graduated from
high school in 1997 in Vlaardingen (HAVO, CSG Aquamarijn). In 1997 Kris started a
Bachelor of Biomedical Science in Rotterdam (Hogeschool Rotterdam). In 2002 he
started an internship at the Forensic Laboratory for DNA Research (FLDO, LUMC,
Leiden the Netherlands) focussing on the validation of Y chromosome SNP typing by
Pyrosequencing in order to obtain information on the geographic ancestry of a donor
of a forensic trace and later on using MALDITOF (Matrix-Assisted Laser Desorption
/ lonisation Time-Of-Flight mass spectrometry) as an alternative method for forensic
SNP-typing. He started a position as laboratory technician at the same department
in 2002 and received his Bachelor degree in 2003. During his period as technician,
he performed laboratory and analysis work on STRs and SNPs in many population
genetic projects, developed many SNP genotyping assays (mostly SNaPshot assays for
Y-chromosome and mtDNA) and later on also performed forensic casework.

When the Forensic Genomics Consortium Netherlands (FGCN) was founded in
2009, Kris started to focus more on the application of Massively Parallel Sequencing and
the corresponding analysis and software development, initially using the 454-sequencer
and the PGM lon Torrent, but later mostly using the Miseq platform namely focussing
on forensics. In addition, many projects were conducted collaborating with partners
from the medical and evolutionary genetic field. As part of the FGCN consortium
(Forensic Genomics Consortium Netherlands), he started a PhD position at the FLDO
in 2010 focussing on development of forensic genomics toolkits by the use of Massively
Parallel Sequencing (as described in this thesis). Since 2015, Kristiaan is employed at
the Netherlands Forensic Institute as a scientist in the Research team of the Division
Biological Traces implementing MPS applications in casework where he will continue
to conduct research after completing his PhD.
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